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دار پیشنهادی معاونت پژوهش اولویت و منتخب  پژوهشی محورهای موضوعی

 دانشگاه

 بیوانفورماتیک رشته  دارت ی اولومحورهای اصلی 

 

 محورهای اصلی اولویت دار رشته بیوانفورماتیک 

 ی محورمسئله مسئله کلی مسئله جزئی

 یابی نسل جدیدهای توالیتوسعه ابزارهای تحلیل داده .1

(NGS) 

 زاهای بیماریهای تشخیص جهشطراحی الگوریتم .2

(SNV ،CNV  ،Indel ( 

 هشدسازیبیوانفورماتیک در داروهای شخصی .3
(pharmacogenomics) 

های ژنومی در  تحلیل داده -1

های شایع مانند سرطان، دیابت،  بیماری

 های قلبی و اعصاب بیماری

بیوانفورماتیک  -1

 پزشکی و سلامت 

 

مبتنی  شخصی سازی شده زشکی پ   -2 

  های هدفمنددرمان بر ژنوم و طراحی
(Targeted Therapy) 

ناسایی بیومارکرهای تشخیصی و  ش -3 

سرطان، دیابت، آلزایمر   برای آگهیپیش

 های مزمن و بیماری

های نوترکیب با  راحی واکسنط -4 

   in silico  ابزارهای

  RNA تحلیل توالی -5 

 (RNA-seq) های  برای درک مکانیزم

 مولکولی بیماری 

تحلیل ژنوم گیاهان بومی مقاوم به   -6 

 های زیستی و غیرزیستی تنش

بیوانفورماتیک  -2

منابع   کشاورزی و 

کمک به اصلاح ژنتیکی و انتخاب   -7  طبیعی 

 مارکرهای مولکولی 

طراحی محصولات مقاوم به خشکی،   -8 

های  شوری و آفات با استفاده از داده

 اُمیک

بینی عملکرد  طراحی ابزارهای پیش -9 

 گیاه در شرایط مختلف اقلیمی 
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 محورهای اصلی اولویت دار رشته بیوانفورماتیک 

 ی محورمسئله مسئله کلی مسئله جزئی

تحلیل متاژنوم منابع آبی، خاک و   -10 

فاضلاب برای شناسایی  

 های مفید یا مضرمیکروارگانیسم

بیوانفورماتیک   -3

و   زیستمحیط

 اکولوژی

 

 

 

پایش تنوع زیستی میکروبی در   -11 

 های ایران بومزیست

های مؤثر در  شناسایی میکروبیوم -12  

 ها پاکسازی آلودگی

 
های یادگیری توسعه الگوریتم -13

 ها ماشین و عمیق برای تحلیل اُمیک 

وش ه -4

مصنوعی و  

 کاوی زیستی داده
 

های بومی برای ساخت پلتفرم  -14 

 مقیاسهای زیستی بزرگآنالیز داده

سازی ابزارهای  بومی -15 

 بیوانفورماتیکی با کد باز 
 (open source) 

نرمبومی  -16  توسعه  و  افزارهای  سازی 

 بیوانفورماتیکی 

کاربرد یادگیری ماشین در تحلیل      -17 

   (Multi-Omics) های چندلایهداده

بینی ساختار سوم و چهارم  پیش -18 

های مبتنی بر هوش ها با روشپروتئین

 مصنوعی 

بیوانفورماتیک    -5

 ساختاری 

سازی مولکولی  طراحی دارو با مدل -19 

  Docking و

سازی دینامیک مولکولی  شبیه -20 

 تعاملات زیستی 


